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          Chúng tôi tiến hành nhân gen chịu hạn chaperoin từ DNA tổng sổ của dòng đậu tương chịu
hạn ML61. Sản phẩm PCR của gen này có kích thước khoảng 1,6 kb. Tiếp theo, sản phẩm PCR
được gắn vào vector pCR2.1 và tách dòng trong tế bào E.coli TOF10F’. Sau đó, xác định trình tự
gen chaperonin từ vector tái tổ hợp. Gen chapepronin có chiều dài 1602 bp. Trình tự gen này đã
được so sánh với trình tự gen chaperonin từ một số giống đậu tương khác đã công bố của Việt
Nam là cúc vàng, M103 và giống đậu tương Nhật Bản Bonminori
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